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1. Cuando se comparan poblaciones con FST, la FST proporcionará valores más altos cuando
	se usan genes autosómicos que cuando se usa el DNA mitocondrial						
2. Cuando se comparan poblaciones con FST, la FST proporcionará valores más altos cuando
	se usa el cromosoma Y que cuando se usa el DNA mitocondrial						
3. La frecuencia de alelos codominantes moderadamente deletéreos con respecto a la
	selección natural irá disminuyendo generación a generación siempre						
4. Por efecto de la deriva genética, las frecuencias alélicas irán cambiando por azar,
	haciéndose algunos alelos más frecuentes y otros más raros, pero la frecuencia media 
	de todos los alelos no cambiará						
5. Por efecto de la deriva genética desaparecerán muchos alelos de frecuencias bajas						
6. A medida que aumenta el tamaño de las poblaciones, el aumento de los valores de FST
	irá amortiguándose						
7. Si una población tiene un tamaño muy pequeño, se situará muy alejada del resto de
	poblaciones en un escalamiento multidimensional						
8. Con un análisis del centroide podremos diferenciar aquellas poblaciones que se han 
	mezclado mucho de las que se han mezclado poco						
9. En nuestra especie, el valor de FST entre poblaciones se sitúa entre 0,10 y 0,15						
10. El valor obtenido cuando calculamos el valor de FST con el cromosoma Y, está relacionado
	con el efecto diferencial que la deriva genética tiene sobre los genes del cromosoma Y						
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